Ejercicios de Bioinformática

Requieres estar conectado a una computadora con acceso a Internet

A) Búsqueda del genoma del gato Felis catus.
1. Busca la base de datos del National Center for Biotechnology Information (NCBI) http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
2. En la pestaña del buscador (Search) escribe Genome for: Felis catus
3. Da un clic sobre el ID, que es la clave marcada en azul: NC_01700
4. Rescata la información sobre su linaje (características taxonómicas).

5. Da un clic sobre el número en la categoría de genes y guarda la información.

6. Da un clic sobre el gen CYTB (el no. 10 de la lista).

7. Da un clic en related sequences en protein, te desplegará una ventana. Con el cursor muévete hacia abajo y copia la secuencia de la proteína.

8. Regresa a la pantalla anterior y da un clic sobre GenPept
9. Copia el número del DBSOURCE: P4 8886
10. Entrar a la pagina de http://www.expasy.ch/ y escribe el número P4 8886 en la pestaña (for) y dar un clic en Go.
11. Busca en esta ventana cuál es la función del citocromo b .
12. Da un clic en el apartado de 3d structure database para ver la proteína.

Respuestas

1. http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
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2. y 3. En la pestaña del buscador (Search) teclea Genome para (for): Felis catus
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4. Rescata la información sobre su linaje (características taxonómicas).
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5. Da un clic sobre el número de genes y guarda la información existente. 6. Da un clic sobre el gen CYTB (el no. 10 de la lista).
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6. En esta pantalla, vete al final de la página con el cursor.
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7. Da un click en related sequences en protein, te desplegará una ventana con el cursor muévete hasta la parte de abajo y copia la secuencia de la proteína.

[image: image6.png]€] NCBI Sequence Viewer v2.0 - Mictosoft Internet Explorer

Archiva Ediién Ver Favorkos Heramentas Ayuda

Qus- © BB G| Dot Foroes @22 = A B

ovecain ] g nctiin i govienreefqery feghdopt=GenPepd=Relriovebdo=proinsis_ids=1098536 ] B | vicdos > | Noron et securty @

EPSON Web-ToPage « | @ Inprini

ELyvista prefminar

X! - 2 Buscar - [+ (Rmiweb - [ ingressr + 3 Traducr ~ (JComeo 1 ~ €3 Respuestas ~ [ Juegos ~ gy Entreterimiento = [BjFotos @ Autos = () Vahoo! Copras
TesSplratory enzyme; cdUUZ8d [l
/db_xref="CDD:25347"
Region 207..354
/region_name="cytochrome_b_c"
/note="Cytochrome b(C-terminus)/b6/petD: Cytochrome b is
a subunit of cytochrome bcl, an 1l-subunit mitochondrial
respiratory enzyme:; cd00290"
/db_xref="CDD:25371"
cps 1..379
/gene="cytg"
/coded_by="U20753.1:15038..16177"
/transl_table=2
ORIGIN
1 mtnirkshpl ikiinhsfid lpapsnisaw wnfgsllgve ltlqiltglf lamhytsdtm
61 tafssvthic rdvnygwiir ylhangasmf ficlymhvgr gmyygsytfs etwnigimll
121 ftvmatafmg yvlpwgqmsf wgatvitnll saipyigtel vewiwggfsv dkatltrffg
181 fhfilpfiis alagvhllfl hetgsnnpsg itsdsdkipf hpyytikdil gllvlvltlm
241 11v1fspdll gdpdnyipan plntpphikp ewyflfayai lrsipnklgg vlalvlsily
301 laiipilhts kqrgmmfrpl sqclfwllva dlltltwigg gqpvehpfiti gqlasilyfs
361 tllilmpisg iienrllkw
//
Disclaimer | Wiite to the Help Desk
NCBI | NLM | NIH =

® Internet

al
AL ) "B G I ) .ccomertadas- ], 8] - irost word

EQWO® 1spm,





8. Regresa a la pantalla anterior y da un clic sobre GenPept
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9. Copia el número del DBSOURCE: P4 8886
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10. Entrar a la pagina de http://www.expasy.ch/ y teclea el número P4 8886 y dar un clic en Go.
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12. Da clic en el apartado de 3d structure database para ver la proteína.
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